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 المس تخلص

  أ ن نس بة الإصابةعام ، و نجد  0555يعتبر مرض السل من اقدم ال مراض التي تصيب الانسان وقد لوحظت الإصابة به منذ قبل 

 بمرض السل في مدينة جدة مرتفعة مقارنة بالمدن ال خرى في المملكة العربية السعودية ، و ذلك ل ن مدينة جدة تس تقبل الحجاج من جميع 

كتشاف  علاقة  الفلوروكوينيلونات بالمقاومة  .العالم بلدان  لى التحقق من القابلية  المظهرية للمضادات الحيوية و اإ  تهدف هذه الدراسة اإ

 عينة من بكتيريا السل من مستشفى الملك عبدالعزيز الجامعي خلال عام  05تم عزل .الوراثية في السلالت التي تم عزلها من مدينة جدة 

س تخدام خمسة مضادات حيوية رايفامبسين ،ايسونايزد ،  و قد. 1520 ختبار قابلية السلالت للمضادات الحيوية باإ  قمت أ ول باإ

ستربتومايسن ،ايثامبتول ،و بارازاينمايد    المقاومة gyrA and gyrB البكتيريا جينات في المتغيرة المنطقة عن الكشف ثم ومن .اإ

ستربتومايسن و رايفامبسين الحيوية للمضادات حساسة كانت السل بكتيريا سلالت جميع ان نجد و. للفلوروكوينيلونات   بينما الإيثامبتول و اإ

  طفرات وجود الوراثية المقاومة وأ ظهرت% . 21-1 مابين تتراوح بنس بة والبارازاينمايد الايسونايزد الحيوية للمضادات مقاوما كان منها البعض

  من تسعة أ ظهرت قد و60 الشفرة في( 14\05% )69 بنس بة  gyrA الجين في الطفرات نس بة كانت ،و gyrB و gyrA الجينيين في

   gyrB جين في أ ما.65 و 60 الشفرة في وواحدة 16 و 60 الشفرة في اثنين و 12و60 الشفرة في منها س تة أ ضافية طفرات العزلت

   gyrA and gyrB الجينين في الطفرات حدوث اإن. 112 و 115 الشفرات في عزلة 05 اصل من فقط عزلتين في  طفرتين وجدنا فقد

  وجود . الفلوروكوينيلونات مقاومة عن للكشف السريعة الجزيئية الطريقة تطوير في يساعد قد للفلوروكوينيلونات المقاومة العزلت بين

  قبل لما مؤشرا اعتبارها يمكن للفلوروكوينيلونات مقاومة ال قل السل بكتيريا لعزلت المتوسط من المائة في خمسين من أ كثر بين الطفرات

 .المقاومة
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ABSTRACT 

 

Mycobacterium tuberculosis (MTB) is an old enemy of the human race, with  

evidence of infection observed as early as 5000 years ago.MTB infection is relatively high in  

Jeddah as compared to other cities of Saudi Arabia due to high influx of people from across  

the globe for pilgrimage. This study aimed to investigate the phenotypic drug resistance for  

the first line antituberculous drugs and to explore mutations in fluoroquinolone (FQ)  

resistance gyrA and gyrB genes in  Mycobacterium tuberculosis (MTB) isolates from   

tuberculosis patients from Jeddah, Saudi Arabia during 2015. Firstly, phenotypic drug  

susceptibility tests (DST) were performed for first line antituberculous drugs for all the MTB  

isolates. DST for rifampicin (RIF), isoniazid (INH), streptomycin (Strept), ethambutol (Eth),  

and pyrazinamide (Pyr) were performed. Then the hypervariable regions of gyrA and gyrB  

genes were sequenced to identify mutations for Fluoroquinolones (FQs) resistance . Overall,  

all the MTB isolates were susceptible to Sterpt, RIF and Eth. Where as resistance to INH and  

Pyr were 2% and 14% respectively. Genotypic resistance revealed mutations in gyrA and  

gyrB genes among 96% (48/50) of FQ resistant isolates. 96% (48/50) of FQ resistant isolates  

showed mutations at codons 95 (S95T)  and three pattern of double mutations in gyrA gene ;  

six with E21Q & S95T, and the two with I29S & S95T, and one with A90V & S95T. The  

mutation in gyrB gene was identified in two of 50 clinical isolates in this study . K421R and  

A420T. For clinical isolates, gyrB mutations appear to be of much rarer occurrence.We  

conclude that occurrence of mutations at only four codons in gyrA and two codon in  gyrB  

genes among FQ resistant isolates may assist in development of rapid molecular method for  

FQ resistance detection. Presence of mutations among more than fifty percent of  

intermediate susceptible FQ MTB isolates could also serve as a predictor for pre-resistant  

isolates. 

 

 


